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Direccion y coordinaciéon académica

Departamento de Produccién Animal, Facultad de Veterinaria de la
Universidad de Ledn.

Instituto Nacional de Investigaciéon y Tecnologia Agraria 'y
Alimentaria (INIA).

Supercomputacion Castilla y Leén (SCAYLE), Oficina Técnica.

Objetivos

El objetivo fundamental es que los participantes se familiaricen
con los andlisis del metagenoma para la prediccion de
enfermedades y caracteres complejos en Genética humana vy
animal.

La necesidad de analizar grandes cantidades de datos para el
procesamiento de datos metagendémicos requiere de uso
infraestructuras de computaciéon de alto rendimiento como
SCAYLE.

Competencias y resultados de
aprendizaje

Que los estudiantes conozcan:

- Eluso de la supercomputacién en el anélisis del metagenoma.

- El papel del microbioma en la expresion fenotipica de
caracteres complejos en animales.

- Laimportancia del microbioma en enfermedades humanas.

- Participacién en un Hackathon para anélisis de datos
metagendmicos en la prediccién de caracteres complejos.

Destinatarios

El curso estd dirigido a estudiantes de Postgrado con interés en
estudios metagendmicos.

Créditos de libre configuracion
ECTS:0,5

Criterios de evaluacion

Se exigird la asistencia de al menos el 80% de las sesiones
presenciales.

Asistencia a las jornadas y anélisis de la participacion en el
hackathon

Numero de Plazas 50
Fecha 9 y 10 de septiembre de 2019
Duracién 15 horas

Horario
09:00 a 14:00 y de 15:30 a 18:30 horas.
Lugar

Edificio CRAI-TIC, Campus de Vegazana, Universidad de Ledn.

Idioma Espariol.

Importe matricula
Gratuita, de acceso limitado por orden de inscripcion.
Inscripcion

Extensién  Universitaria de la  Universidad de Ledn:
http://extensionuniversitaria.unileon.es/euniversitaria/curso.aspx?i
d=1700

Directores

Juan José Arranz Santos. Profesor. Facultad de Veterinaria.
Universidad de Ledn.

Oscar Gonzélez Recio. Investigador (OPI) INIA.

Profesorado

Cristina Esteban Blanco.
Departamento de Produccién Animal, Facultad de Veterinaria de
la Universidad de Ledn.

Jesus Lorenzana Campillo.
Coordinador HPC del Supercomputacién Castillay Ledn, SCAYLE.

Oscar Gonzalez-Recio.
Investigador (OPI), Instituto Nacional de Investigacion y Tecnologia
Agraria y Alimentaria, INIA.

Conferenciantes

Christian Maltecca.
Associate Professor, Universidad Estatal de Carolina del Norte,
NCSU.

Esther Molina.
Investigadora del Centro Nacional de Investigaciones
Oncolégicas, CNIO.

Javier Tamames de la Huerta.
Investigador del Centro Nacional de Biotecnologia, CNB

Vicente Matellan Olivera.
Director Genetal de Supercomputacion Castilla y Leon, SCAYLE.

Miembros del comité organizador

Juan José Arranz Santos.
Profesor. Facultad de Veterinaria. Universidad de Ledn.

Oscar Gonzalez Recio.
Investigador (OPI), Instituto Nacional de Investigacién y Tecnologia
Agraria y Alimentaria, INIA.

Ruth Alonso Martinez.
Responsable Oficina Técnica del Centro de Supercomputacién de
Castillay Ledn.

Miembros del comité cientifico

Juan José Arranz Santos.
Profesor. Facultad de Veterinaria. Universidad de Ledn.

Oscar Gonzalez Recio.
Investigador (OPI), Instituto Nacional de Investigacién y Tecnologia
Agraria y Alimentaria, INIA.



Prediccion de enfermedades
Supercomputacién Castillay Leén | y caracteres complejos usando

informacion del metagenoma

CONTENIDOS

9 de septiembre de 2019

09:30 Bienveniday presentacion de las jornadas.

10:00 Presentacién Red Espafiola de Supercomputacién, RES - Supercomputacién Castilla y Ledn, SCAYLE. Vicente Matellan Olivera.

10:45 Cancer in the era of microbiome research: perspectives and challenges. Esther Molina.

11:30 Pausa.

12:00 Importancia del microbioma en caracteres complejos (ganaderia). Christian Maltecca.

12:45 Ponencia invitada. (Javier Tamamaes, CNB).

13.30 Comida

15.00 Experiencia anélisis de datos de microbioma usando recursos RES. Cristina Esteban Blanco y Oscar Gonzalez-Recio.
16.00 Taller uso basico de un supercomputador. Jests Lorenzana Campillo.

17.30 Introduccién al Hackathon.

18.00 Cierre dia 1.

10 de septiembre de 2019

8.30  Presentacion del Hackathon. Objetivos y Reglas.
9.00 Inicio del hackaton.
16.00 Presentacidn de las propuestas y resultados.

17.30 Entrega de reconocimientos.

Organizan

' INIA

Instituto Nacional de Investigacion |
y Tecnologia Agraria y Alimentaria

iversidad
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