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Curso integral practico: desde la
extraccion del DNAy
secuenciacion, hasta el analisis
metagenémico empleado
Supercomputacion-2°edicion

SCAYLE, enmarcado en el Proyecto DIGIS3 (DIGltalizacién Inteligente, Sostenible y coheSiva
digital concebido como un a Centro de Innovacion Digital - DIGIS3), organiza el Curso integral
practico: desde la extraccion del DNA y secuenciacién, hasta el analisis metagenémico
empleado Supercomputacién-2°edicion.

Direccion y coordinaciéon académica

Supercomputacién Castilla y Len (SCAYLE),Area de Formacién.

Objetivos

El curso proporciona la formacién necesaria para la secuenciacion
y el andlisis de datos procedentes de técnicas de secuenciacién
por nanoporos utilizando la tecnologia Oxford Nanopore,
enfocandose particularmente en su aplicacion al estudio
metagendmico de muestras de diversos ambientes.

Se informard de como extraer ADN de una muestra y como
realizar la secuenciacién en un equipo ONT. Los participantes
aprenderadn a emplear la supercomputacién en la recopilacién,
ensamblado y andlisis de fragmentos de ADN secuenciados,
llegéndose al anélisis completo de muestra aportada, incluyendo
la determinacién de los taxones y genes presentes, y su
abundancia. Asimismo, se proporcionard conocimiento sobre las
técnicas estadisticas mas adecuadas para la comparacion de los
datos resultantes del anélisis.

Destinatarios

El curso estd dirigido a investigadores interesados en estudios
gendmicos, profesionales del sector de las Ciencias
Computacionales, Biologia y Biotecnologia, asi como a alumnos
universitarios (titulaciones técnicas del dmbito experimental y
econdmico) de posgrado. También es adecuado para cualquier
persona afin a la teméatica en investigacién, innovacién y
desarrollo.

Recomendaciones

Se aconseja contar con una experiencia minima en laboratorio
para participar en la actividad.

Se solicita a los alumnos que traigan su muestra de ADN. En caso
de no disponer de ella, deberdn comunicarlo con antelacién para
que se les pueda proporcionar una muestra desde SCAYLE.

Se suguiere a los alumnos que traigan una bata de laboratorio.

Numero de Plazas 10

Fecha
Del 3 al 5 de febrero de 2025.

Duracién 24 horas

Reconocimiento de créditos ECTS porla
Universidad de Leén

European Credit Transfer and Accumulation System (Sistema
Europeo de Transferencia y Acumulacién de Créditos) - ECTS: 1,8
créditos.

Asistencia minima para obtencién de certificado de
aprovechamiento 80%.

Se realizard prueba de evaluacion sobre los cocimientos
adquiridos.

Lugar

Edificio CRAI-TIC, Campus de Vegazana, Universidad de Ledn.

Idioma Espariol.

Horario
¢ Lunes a Miércoles 9:00 a 14:00 y de 15:30 a 18:00 horas.
Importe matricula

Matricula de 400€. El coste completo del curso es de 800€, al que
se le ha aplicado un descuento del 50% gracias a la
Cofinanciacién al 50% de la Unién Europea y el Ministerio de
Industria, Comercio y Turismo y la Fundacién EOI del Gobierno de
Espania, en el marco del Mecanismo de Recuperacién y Resiliencia
financiado por los fondos Next Generacién de la Unién Europea.
No obstante, los puntos de vista y las opiniones expresadas son
Unicamente los del autor o autores y no reflejan necesariamente
las de la Unién Europea, el Ministerio de Industria, Comercio y
Turismo o la Fundacién EOI. Ni la Unién Europea ni la autoridad
que concede la subvencidon pueden ser considerados
responsables de los mismos.

N° de cuenta: ES82 2103 4292 8600 3351 0978.

Tras la finalizacién del curso, SCAYLE ofrece acceso gratuito a
recursos HPC a los inscritos durante el mes siguiente a la
finalizacién del mismo, gracias a la financiacién del Proyecto
DIGIS3, vinculado a la cumplimentacion y firma de la
documentacién completa asociada a los test DMA (Digital Maturity
Assessment).
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Inscripcion Profesorado

www.scayle.es/formacion Cristina Esteban Blanco.

e, . Postdoctoral Genomic and Bioinformatics Researcher, SCAYLE.
El plazo de Inscripcién finalizard una semana antes del comienzo del

curso. Fernando Puente Sanchez.

. S . Swedish University of Agricultural Sciences.
Una vez realizada la inscripcién, el alumno dispone de un plazo de 7 Y 9

dias para realizar el ingreso de la cuota del curso y formalizar la  Javier Tamames de la Huerta.
matricula, en caso contrario la reserva sera anulada. Centro Nacional de Biotecnologia (CNB), Madrid.

La adjudicacién de las plazas serd por riguroso orden de
formalizacién de la matricula.

CONTENIDOS

3 de febrero de 2025

Recepcién de Alumnos y Entrega de Documentacion.

Inauguracion del Curso.

09:00 - 11:00 Introduccidn a técnicas de extraccién de ADN, fundamentos de metagenémica, y conceptos de barcoding.
11:00- 11:30 Pausa.

11:30 - 14:00 Clases Practicas: Revision del instrumental. Extraccién de ADN; cuantificacién con Qubit.

14:00 - 15:30 Pausa comida.

15:30 - 18:00 Introduccién a la secuenciacién por nanoporos. Kit especifico y carga de la Flowcell.

4 de febrero de 2025

09:00 - 11:00 Teoria de Secuenciacién y basecalling: Fundamentos de la secuenciacion con Oxford Nanopore, comparacién entre long
reads y tecnologias lllumina. Paralelizacién y utilizacion de GPUs.

11:00- 11:30 Pausa.

11:30-12:00 Practica de Carga de Flowcell: Ejecucion préactica de la carga de flowcell por parte de los alumnos.

12:00-12:30 Introduccién a Caléndula.

12:30-14:00 Introduccién al Andlisis Bioinforméatico: Fundamentos del anélisis de datos metagendmicos.

14:00-15:30 Pausa comida.

15:30-18:00 Andlisis Inicial de Datos: Técnicas y herramientas basicas para el anélisis de datos secuenciados.

5 de febrero de 2025

09:00-10:00 Anélisis Metagendmico: Fundamentos y métodos para el anélisis de metagenomas.
10:00-11:00 Introduccién al anélisis estadistico de datos émicos.

11:00-11:30 Pausa.

11:30-14:00 Clases Practicas: Anélisis de los datos resultantes de la secuenciacion.

14:00-15:30 Pausa comida.

15:30-18:00 Clases Practicas: Anélisis de los datos resultantes de la secuenciacion.
Organiza
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