| T Deteccion de genes
de resistencia a nematodos
gastrointestinales en el ganado
ovino de raza Churra mediante el
uso de herramientas gendmicas

Objetivo del proyecto

El presente proyecto presenta como objetivo fundamental el estudio de la arquitectura molecular de la
resistencia a los nematodos. Este objetivo general se puede dividir en los siguientes objetivos concretos:

< Deteccién de regiones genémicas con influencia sobre la resistencia a nematodos gastrointestinales en
una poblacién de raza Churra mediante la utilizacion de un chip de SNPs de alta densidad y localizacién
fina de QTL relacionados con la resistencia a nematodos gastrointestinales. Este objetivo incluye la
replicacion y, en su caso, mapeo fino de los QTL detectados en la raza Churra (Gutiérrez-Gil et al., 2009) y
localizado en los cromosomas OAR1, OAR6, OAR10 y OAR14.

e Evaluacion del posible uso de la informacion molecular obtenida en los esquemas de seleccion de la raza
Churra.

Periodo de ejecucion

Participantes del proyecto
Desde el afio 2012 al 2014.

. e .. Departamento de de Produccién Animal de la
Financiacién del proyecto Universidad de Lesn (ULE), www.unileon.es

Convocatoria de Apoyo a proyectos de  Supercomputacion de Castillay Ledn, www.scayle.es
investigacion a iniciar en 2012 de la Junta de Castilla
y Ledn, www.educa.jcyl.es

Uno de los rebafio de ovejas utilizadas en el proyecto de investigacion.
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Justificacion del proyecto

El interés de los objetivos, como ya se ha indicado
es doble.

Por un lado, se pretende conocer los genes que
juegan un papel importante en la resistencia del
hospedador frente a los nematodos. Estos
resultados se obtendran en una poblacién comercial
de la raza Churra y, por lo tanto, nos indicard que
son genes segregantes en dicha poblacién.

Por todo ello, los objetivos también tienen un interés
aplicativo, asi el segundo objetivo pretende analizar
la posible aplicacién en el programa de seleccién
de los resultados obtenidos. Este anélisis se realizara
dentro del estudio preliminar de las aplicaciones de
la seleccién gendmica en la raza Churra que se
desarrolla dentro del proyecto AGL2009-07000
financiado por el MINECO.

Funciones de SCAYLE

Para la consecucién de los objetivos se proyecta
usar el software desarrollado PHASEBOOK (Druet &
Georges 2010). Hay que destacar que la busqueda
de QTL sobre los caracteres de resistencia genética
se realizard utilizando como variables los valores
fenotipos corregidos utilizando modelos “clasicos”
de evaluacion (Yield Deviations) (Arranz et al., 2004).
Todos los andlisis de asociacion requieren una gran
necesidad de tiempo de computacién. Por ello los
andlisis se realizan en el Centro de
Supercomputacion de Castilla y Ledn, donde uno de
sus técnicos integrante del proyecto realizard los
scripts necesarios para que los programas
mencionados funcionen en arquitectura MPl y con
un tiempo de ejecucion dptimo.
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